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Sépara(on d'échelles de temps 
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Variables: 
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E t pM[ ], E t pA[ ], E t pA pa[ ] ...
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E t DAB[ ], E t pA DAB[ ], E t DMADAB[ ] ...

variables "lentes" 

variables "rapides" 

Si                                     :  
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E t DAB[ ] ≈ −
2sAsB
2N rAB

3 E t pA pa pB pb[ ]



Conclusions 

•  La stochas(cité joue un rôle important dans l'évolu(on des 
systèmes mul(locus: génère des associa(ons sta(s(ques entre 
allèles, qui limitent l'efficacité de la sélec(on 

•  Donne un avantage à la recombinaison qui permet de casser ces 
associa(ons sta(s(ques 

•  Cet effet est amplifié dans le cas de popula(ons fragmentées en 
sous‐popula(ons de pe(te taille 

•  Difficile d'obtenir des prédic(ons analy(ques simples 



Merci! 


