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La recombinaison casse les associations statistiques entre
alleles ("déséquilibres de liaison")
Sources de déséquilibre de liaison:

* épistasie (interactions entre mutations)

* sélection + dérive ("effet Hill-Robertson")
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Ex: A et B alleles avantageux
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Systemes multilocus, sélection, dérive

Une limite au taux d'adaptation ?
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Evolution de la recombinaison
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Interférence entre mutations

Grande population (N s >> 1): les mutations avantageuses échappent a
I'extinction lorsqu'elles sont rares avec une probabilité =2s, puis
augmentent en fréquence de maniere déterministe.
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Interférence entre mutations

Grande population (N s >> 1): les mutations avantageuses échappent a
I'extinction lorsqu'elles sont rares avec une probabilité =2s, puis
augmentent en fréquence de maniere déterministe.

Sg =5,
Pfix(B) '[ //
25y s;=0.01s, < | Pa
ryg=0.55,
—4‘10‘ - ‘—‘30‘ - ‘—‘20‘ - ‘—‘10‘ 0 lb
temps (7)

(Barton 1995 Genetics)



Sélection pour la recombinaison
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Séparation d'échelles de temps

Fvia F'aB
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Variables:
Et[pM], Et[pA], Et[pApa],,, variables "lentes"
EI[DAB], Et[pADAB], Et[DMADAB]... variables "rapides"
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Conclusions

* La stochasticité joue un réle important dans I'évolution des
systemes multilocus: génere des associations statistiques entre
alleles, qui limitent I'efficacité de la sélection

* Donne un avantage a la recombinaison qui permet de casser ces
associations statistiques

* Cet effet est amplifié dans le cas de populations fragmentées en
sous-populations de petite taille

* Difficile d'obtenir des prédictions analytiques simples
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